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ldentification et validation de nouveaux marqueurs étroitement liés
au gene Sm1 de résistance a la cécidomyie orange du blé tendre
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Sébastien CAIVEAU,

1. Florimond DESPREZ - BP41, 59242 Cappelle en Pévele

2. JOHN INNES CENTRE - NR4 7UH, Colney, Norwich, United Kingdom
3. ARVALIS-Institut du végétal — Chemin de la céte vieille, 31450 Baziége
4. R2N — Route d’Epincy, 28150 Louville La Chenard

5. SYNGENTA - 2 avenue Gustave Eiffel, 28000 Chartres

cartographie du gene Sm1.

\_Les larves de 20 épis/génotype ont été comptées.

“Matériel: 43 NiLs de la population Robigus x Shamrock et 2796 F2 de la population Rubisko x RW21233 ont été utilisés pour affiner a

Phénotypage: En champ, en 3 lieux (Ickleton en Angleterre, a Orgerus dans les Yvelines et a Ouzouer-le-Marché dans le Loir et Cher) en 3
répétitions ainsi qu’en conditions contrélées par le Centre Wallon de Recherches Agronomiques de Gembloux en 2 répétitions.
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ﬂnfestation naturelle: difficulté d’obtention d’'un phénotypage
systématique et reproductible en 2015 => le témoin de précocité
Courtot épie avant la période d’infestation
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Cartographie fine du gene Sm1 dans une zone de 1.1 cM de la carte Robigus x Shamrock

Infestation artificielle pendant toute la période d’épiaison:
Mise en évidence du polymorphisme Résistant/sensible des
RIL => variabilité inter-répétition résiduelle
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Génotypage des 48 RILs Rubisko x RW21233 : 2 marqueurs coségregent parfaitement

48 recombinants de la population Rubisko x RW21233
entourent le gene Sm1

=> Validation sur un panel de 72 individus

_ Marqueur R Marqueur S total
R phénotype 37 0 37
S phénotype 19 16 35

H Marqueur R Marqueur S total
R phénotype 37 0 37

| Sphénotype | 0 35 35
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