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o Infroduction

L'objectif de notre eétude etait de construire un modele de Selection Géeénomique (GS) pour
les variables du test de panification BIPEA, et d’'evaluer les facteurs influencant sa precision.

o Matérielet Méthode

_ Fanel « Recherche » Panel « Variétal »

2300 (apres nettoyage) lignées de sélection de Li- 188 (apres nettoyage) variétés commerciales tes-

Nombre de Genotypes

magrain tées par ARVALIS - Institut du végétal
Nombre de Marqueurs 10.759 (apres nettoyage de 14.592) 10.482 (apres nettoyage de 14.592)
Dispositif expérimental 8 Environnements (répartis sur 2014-2016) 158 Environnements (répartis sur 2003-2013)

20 en moyenne (médiane a 15), chague geno-
type est observe sur 3.6 Environnements

Test de Panification (BIPEA), alveographe et te-
neur en Protéines

Nombre d’'observations par génotype 1 (pas de répétition, sauf pour quelques témoins)

Variables mesurées Test de Panification (BIPEA) et teneur en Proteines

Le modele GS utilise est un GBLUP, et |la precision des predictions a etée evaluee par une Ccross-

validation (K=10). Les effets du nombre de marqueurs, du nombre de genotypes et du
nombre d’'observations par genotype ont eté testes par sous-echantillonnage. Dans le cas du
Panel Varietal, I'effet de I'inclusion des variables de |'alveographe dans le modele GBLUP a

ete fteste.
O Resultats

Precision de prediction (r) des modeles GS estimee par cross-validation

0.70 o1 Validation croisée
Panel Variétal

71 Validation croisée
Panel Recherche

| | |: | || |: 1 E N i I | ~1 Validation croisée
Panel Varietal +
Alveographe

Note Note Mie Couleurde Notede Extens. Elast. Notede Dev. Coup Dech. Coup Volume Protéine
Panification Mie Pate Faconnage Faconnage Pain delame  delame (%)

o Conclusion

Bien que les predictions GS s'averent moins precises que 'alveographe pour predire les
principaux caracteres de panification, elles permettent neanmoins un premier tri dans les
orogrammes de selection.

Pour etablir une calibration GS du ftest de panification, nous préeconisons d’ufiliser un reseau
d'essai multi-local et multi-annuel, avec des genotypes non preselectionnes pour la qualite.
Nous proposons d'observer chaqgue genotype 2 a 3 fois. || nous semble que 5.000 marqueurs
SNP bien réepartis sur le genome soitf suffisant, fandis que le nombre de genotypes doit étre de
2000 ou plus. Enfin, l'inclusion de mesures indirectes de la qualite dans le modele GS
permettra d’'augmenter fortement la precision de |'evaluation du matériel plus avance.

@. :‘;éi - ‘ \ lati ti le d
Limagrain ==== IN?A AR\@\L-I S @ la meunerie

Europe == SCIENCE & IMPACT Institut du végétal 7_Itrancaise




