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� Evaluation de blés synthétiques
� Exploitation de 3 populations BC1 existantes
� Développement de populations AB QTL
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Objectifs
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Variabilité issue d’Ae. tauschii

� Ae. tauschii source du génome D
� Exploitation par les blés synthétiques

Blé dur     × Ae. tauschii

Hybrides F1

Autofécondation

2n=28, AABB           2n=14, DD

2n=42, AABBDD

Embryons hybrides

Blé synthétique

� Nombreux gènes identifiés Rouille brune
�Rouille brune (Lr21 Lr32 Lr39 Lr42)
�Rouille jaune (Yr28)
�Hessian fly (H22 H23 H24 H26)



Evaluations des blés synthétiques

� 42 blés synthétiques INRA
�Base blé dur JOYAU
�Base COURTOT tétraploïde

� 3 blés synthétiques origine CIMMYT
� 37 lignées dérivées de blés synthétiques CIMMYT 
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Le matériel



Evaluations des blés synthétiques

� Evaluation aux champs
�5 lieux
�2 années
�4 maladies

� Tests pathologiques
� Détection de gènes par marquage moléculaire

Le dispositif

Paris, le 13 janvier 2011



Paris, le 13 janvier 2011

Evaluation Rouille brune
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MarquageTests20082007Synthétiques
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Evaluation Rouille jaune
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Evaluation Septoriose
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Evaluation Fusariose
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Evaluation variabilité issue de Ae. tauschii

Forte variabilité
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Exploitation de 3 populations existantes

� Matériel
�Courtot/*2 SYN 37 (68) 
�Courtot/*2 SYN 88 (35)
�Caphorn/*2 SYN 127 (74)

� Sélection multi locale sur index
�18 lignes conservées

� Conséquences
�Importance du choix de l’élite
�Dimension minimum
�Mise en évidence de la forte variabilité
�Stade BC1 permet une évaluation agronomique

Paris, le 13 janvier 2011



Paris, le 13 janvier 2011

Développement de populations AB QTL

Principe : 3 phases

Création de population 
BC2 

Synthétique*Elite

Multiplication
Fixité

Phénotypage
Génotypage

Recherche de QTL

Projet FSOV
2007-2009
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Développement de populations AB QTL

A x Elite
Donneur
Synthétique

F1 x Elite

BC1F1
Plante 1 x Elite … Plante 20 x Elite

BC2F1-1 … BC2F1-20
10 plantes 10 plantes

Population AB QTL de 200 lignes
Issue de 200 plantes BC2F1



Développement de populations AB QTL

� Création de 17 populations
� 14 avec un intérêt résistance Septoriose
� 10 avec un intérêt résistance Rouille brune
� 4 avec un intérêt résistance Rouille jaune  

Résultats :
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Développement de populations AB QTL

� Evaluation des donneurs
� Choix de l’Elite
� Maximiser la variabilité BC1
� Choix du stade BC2 avec 87.5 % de fond Elite
� Maintenir un effectif final représentatif

Points fondamentaux :
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Développement de populations AB QTL

� Exploiter la variabilité mise en évidence dans l’éva luation 
des donneurs

� Exploiter des caractères multigéniques
�Rendement
�Technologie

� Créer des géniteurs originaux pour les programmes d e 
sélection

Objectifs :
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DES VARIETES 
PLUS RESISTANTES

Alain COLENO

Rencontre scientifique du FSOV, 13 janvier 2011


