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PYRAMIDE: Développement d’une nouvelle stratégie de sélection pour

I'obtention de lignées élites cumulant des résistances aux principales
maladies fongiques
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Résumeé: Les résistances génétiques aux maladies sont un élément clef dans le contexte de systemes culturaux écologiquement intensifs. Ce
projet visait a construire des géniteurs cumulant des génes/QTLs de résistance a trois maladies fongiques les plus préjudiciables pour le
rendement et |la qualité du blé tendre (fusariose de I'épi, rouilles jaune et brune), tout en sélectionnant un fond génétique élite améliore. Les

lignées ainsi produites constitueront un matériel de choix pour la diversification de la base généetique dans le cadre des programmes
d’amélioration varietale.

Introduction: Loriginalité de ce programme provient de la stratégie utilisée qui consiste, d’'une part a utiliser des marqueurs liés a des
genes/QTLs identifiés pour piloter leur cumul, et d’autre part a utiliser des marqueurs densément répartis sur 'ensemble du génome dans le
but d’'améliorer le fonds genétique dans lequel les QTLs de résistance seront cumulés. Deux schémas de pyramidage ont été établis, 'un pour
le cumul de résistances a la rouille jaune (Puccinia striiformis) et brune (Puccinia triticina), I'autre pour le cumul de resistances a la fusariose de
I"épi (Fusarium graminearum).
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Deux genes majeurs de résistance aux rouilles ont été suivis Deux schémas d’introgression de résistances a la fusariose ont été

(Lr57/Yr40, Lr42), ainsi qu’'un gene de résistance au piétin verse meneés en parallele. Les variétés donneuses de résistances etaient

(Pch1l) et un QTL de résistance a la fusariose (QTL5A). Le fonds Sumai3 (Fhb1) et Wangshuibai (Fhb1l/Fhb5), qui ont été suivis par

geneétique a été sélectionné grace a la puce 35k Axiom® en derniere SAM mais aussi Apache, Barok et Renan, porteuses de QTL mineurs.

étape. Le fonds généetique a également été sélectionné grace a la puce 35k
Axiom® en derniere étape.

Résultats / Discussion

Ces differents schémas de pyramidage ont permis, d’'une part la production de 695 lignées haploides doublees (HD) cumulant 2 genes de
résistance aux rouilles (Lr57/Yr40, Lr42) et 2 génes/QTLs de résistance a d’autres maladies d’intérét (Pch1, QTL5A), et d’autre part la sélection
de 236 lignées HD dont on espere qu’elles cumulent les QTL Fhb1 et Fhb5 avec des QTL mineurs issus de Renan et Apache, dans un fonds
genétique amelioré pour la productivite, la qualité et peut-étre la résistance a la septoriose (grace a des géniteurs issus de blés synthétiques).

Ces lignees vont étre sélectionnées au début de I'année 2017, des reception des données de génotypage haute-densité, en utilisant des
prédictions genomiques de la valeur génétique (breeding value). Les géniteurs ainsi sélectionnés seront ensuite echangés entre les partenaires
du programme PYRAMIDE afin d’élargir |la base génétique de leurs programmes de création varietale.
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