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INTRODUCTION

/ En moyenne, les pertes de rendement dues a la seule rouille brune du blé (différence traité-non traité en présence uniquement de rouille brune en 2007, ainsi que 2014 et 2015 \
essais Sud) ont été évaluées a 30 gx/ha dans les essais Arvalis. Dans un contexte appelant a une réduction des intrants phytosanitaires, la résistance génétique reste un élément
fondamental du controle des maladies foliaires. La résistance génétique de type quantitatif, en général associée a un déterminisme polygénique impliquant plusieurs QTL
(Quantitative Trait Loci), est considérée comme plus durable que la résistance spécifique basée sur des genes majeurs. Il convient toutefois de conserver un impératif de
diversification dans le déploiement de résistances quantitatives, ce qui implique de disposer d'un panel de QTL a partir duquel on peut proposer des combinaisons de QTLs variées.
Un premier programme FSOV 2004 a permis la sélection d’'un panel de sources de résistance quantitative diversifiées dans le pool génétique utilisé en France. Un second
programme FSOV 2008 a permis de construire des populations pour la cartographie des QTLs associés. Grace aux acquis de ces programmes, nous avons pu poser les objectifs
suivants :
* Cartographie de QTLs diversifiés de résistance a la rouille brune

K Actualisation des connaissances et méthodologies indispensables au phénotypage de la résistance quantitative a la rouille brune. /
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DETECTION DE QTL
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SUIVI DES POPULATIONS PATHOGENES GENES MAJEURS DE RESISTANCE Lr

Détection des émergenceé
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athotypes pour la postulation
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Identification des pathotypes adéquat
pour évaluer la résistance quantitative

Campagnes 2012-2015 : analyse de 1500 isolats Campagnes 2012-2015 : analyse de 150 variétés



