RESISTAMICRO : Comprendre et Maitriser les infections de Microdochium spp.

pour améliorer la résistance du blé a la « Microdochiose »
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Caractérisation génétique de Microdochium spp.

» Unimportant effort d’échantillonnage réalisé
» Des marqueurs SSR ont été développés pour chaque espéce

» Analyses de structuration génétique des populations

» 2 génomes de référence ont été acquis
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Analyse en composantes principales (ACP) de la diversité génétique aux loci SSR

Caractéristiques des deux génomes (M. majus et M. nivale) acquis Répartition spatiale selon I'espéce et I'organe des isolats de pour les populations de M. majus selon les lieux d’isolement.

avec un séquencage PacBio (long read). M. majus et M. nivale collectés dans le projet.
- Trés forte synténie entre les deux espéces - Diversité génétique plus importante chez M. nivale => Aucune structuration génétique selon la localité, ’héte ou

I'organe mise en évidence avec ce jeu de données

Epidémiologie de Microdochium spp. et facteurs agro-climatiques
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Années ce jeu de données Graphique d’importance de variables pour prédire la quantité de Microdochium spp. La

technique des foréts aléatoires a été mobilisée : ce graphique représente les classements
des variables obtenus pour 30 foréts aléatoires. Plus la valeur de I'indicateur est importante
et plus la variable correspondante permet dexpliquer la quantité de M. spp. mesurée.Afin
dalléger le visuel, les variables ne concernant pas uniquement la pluviométrie ou le
rayonnement ont été anonymisés.

Mise au point de méthodes de phénotypage

Quantité ’ADN (log (x+1) de F. graminearum et Microdochium dans des grains
de blé (tendre et dur) en fonction des années. En abscisse, est précisé pour
chague année le nombre d’échantillons analysés. Microdochium spp correspond
4 la somme des quantités JADN de M. majus et M. nivale.

» Conditions contrdlées » Au Champ » Caractérisation d’un panel de variétés au champ

Photo de symptémes obtenus aprés Panel2
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protocole préférentiel pour évaluer les variétés vis-a-vis
de Microdochium spp.:

» Mise en évidence de différences de sensibilité entre les
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floraison et fin floraison avec bachage si possible » Pas de différences de sensibilité observées selon la
» Des méthodes développées sur feuilles » Eviter un précédent mais résence de M. majus et/ou M. nivale
détachées et épis mais complexes a > Utiliser un fongicide specifique anti £. graminearum > gas de corréla.tionj forte avec la note de résistance 3
mettre en ceuvre pour une caracterisation > Apporter une hygrométrie trés importante par ’ PN
N . N LTS 'accumulation a la DON?
a « haut-débit » aspersion/brumisation

Limagrain@ () ASUR STUNIsIGiA @ARVALIS INRAD @ ceves Sosv agaw Ld-a

terre dla vie plant breeding RECHERCHE 8 CREATION VARIETALE —_— " Expertise § Paformance FRESKIEAS FOR AGRIULTURE

) 2 8 . @ v
Fs¥, syngenta racr o ¥ MYCSA (GDEC o & Yomom



